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Brojne procedure bazirane na lančanoj reakciji polimeraze (PCR) korišćene su  za dobijanje genomskog „fingerprinta“ kod rizobia. Ove tehnike poseduju brojne prednosti u odnosu na ranije tehnike tipizacije preko nutritivnih komponenata, rezistentnosti na antibiotike i tolerantnosti na teške metale, kao i analiza plazmidnog profila. 

U oovm radu korišćene su REP-PCR i RAPD metode da bi se ustanovio stepen diverziteta autohtonih izolata Rhizobium leguminosarum bv. Trifolii iz humisola. Izolovano  je  30  bakterijskih  izolata  sa  markiranih  lokaliteta na humisolu i testirano na IAR-HTM rezistentnost, plazmidni sadržaj i obavljene su PCR analize. 

Dobijeno je 12 različitih izolata. REP-PCR analiza je potvrdila da izolati pripadaju istom biovarijitetu R.leguminosarum, a RAPD analiza je potvrdila njihove međusobne razlike. Dobijeni rezultati su pokazali visok stepen diverziteta divlje populacije Rhizobium leguminosarumbv. trifolii u humisolu.
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PCR BASED DIVERSITY LEVEL ESTIMATION OF INDIGENOUS Rhizobium

leguminosarum bv. trifolii FROM HUMISOL
Numerous polymerase chain reactions (PCR) based procedures are used to produce genomic fingerprints in rhizobia.  These techniques possess several advantages over more

common cell-typing methods such as nutritional traits, resistance to antibiotics and plasmid profiles. 

We used rep-PCR and RAPD to estimated biodiversity level of Rhizobium leguminosarum bv. trifolii from humisol. We isolated 30 bacterial isolates from marked site of humisol and tested to IAR-HMT resistance, plasmid contents and performed PCR analysis. The 12 different isolates were obtained. We used the ability of REP-PCR to confirm the isolates belong in the same biovar of R. leguminosarum and RAPD to discriminate it. The obtained results showed wide diversity of field population indigenous Rhizobium leguminosarum bv. trifolii.
